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摘要

一種用於推斷一個或多個生物分子對生物分子相互作用

位置的方法。被 查 詢生物分子的一個或多個未知的生物
分子對生物分子相互作用位置是基於多個預測模型數據

描述所推斷。

技術優勢

此一發明為預測蛋白質表面各種配體作用的位置的計算

方法 ， 其優勢是無需使用序列或是結構相似性來進行蛋
白質功能的預測。
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抗體設計
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